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前言

《植物基因组作图手册》是《TheHandbookofPlant（3enomeMapping》英文版本的中译本，是一本对于
控制生物性状遗传位点或者基因进行如何定位作图的手册性专著，阐述了基因定位中各类作图的方法
和原理，尤其是对植物性状遗传控制位点的作图进行了举例与分析。
全书共分14章，举例说明了基于各类型克隆作图的全基因组作图以及染色体作图，包括物理图谱与遗
传图谱的联系与特点区分等。
适合于生物学科方向的大学生、研究生，以及相关研究人员的阅读和查阅。
随着小鼠和人类，以及模式植物拟南芥、水稻、玉米等全基因组的序列完成，科学家已全面展开了基
因功能的研究，而对生物的重要性状表型，通过不同类型作图，确定控制性状表型的遗传位点，对克
隆控制性状表型的功能基因或遗传片段，进一步说明其性状表型发育的分子机制是至关重要的，同时
也是分子标记辅助育种工作中的不可或缺的基础工作。
因此，基因组的作图定位在后基因组时代，仍然起着十分重要的作用，尤其是对于农作物等基因组序
列冗长的物种，某种程度上作图定位是基因克隆的必备环节。
目前，国际上专门论述基因定位作图的书籍还不多，在国内图书市场，基本没有见到，为此我们翻译
了这本书。
在翻译过程中，由于可供参阅和对照的有关中文正式出版物和公认确定的诸多学术名词的中文译名，
我们还不掌握，只是应用了常见的中文文献，以及自身教学和学术场合交流应用的一些名词，我们深
知这些中文译名也许并不准确和正确，不能得到大家公认，欢迎广大读者在读到此类问题时，来信给
予批评指正。
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内容概要

　    在模式生物，如多个细菌、古细菌、小鼠和人等全基因组的序列完成后，公众已经对生物全基因
组序列给予了广泛注意，而对植物基因组的诠释却大大滞后了，直到目前只有拟南芥(Arabidopsis
thaiiana)和水稻(Oryza sativa)完成了测序。
尽管公众对动物和人的基因组更加关注，但是详细了解作物基因组的组成，对于了解生命的起源与规
律等基础理论研究，以及农业和工业等多个研究与应用领域，特别是作物育种，包括进化遗传学、生
物技术和食品科学等领域的研究具有重要的意义。
同时，完成多种植物的全基因组测序对更深入地理解生物多样性和基因在不同作物间排列具有共线性
也非常重要。
    基因组作图手册是市场上关于这个领域研究的第一本书，这本书相当详缁地覆盖了这个领域的热点
主题，通过物理作图和遗传作图的结合将本领域的研究主题分开叙述。
全书从头到尾，每章都先从容易读懂的介绍开始，同时也考虑了非本专业工作者和新加入这个研究领
域的研究者的需要，在书中每章后都附有相关内容的参考文献，供进一步详细查阅。
这本书不仅是一本非常好的实验室的参考书，同时这本书也是一本优秀的教材。
对于有志于学习或教授基因组学，特别是计划教授基因组作图的老师，尤其是针对植物基因组作图，
将是一本不可多得的教材。
本书对于指导作图实践，以及偶尔需要进行植物基因组的遗传和物理作图，也是一本最新的指南。
    Khalid Meksem是南伊利诺依大学植物土壤和农业系(the Department of Plant，Soi l＆General Agriculture
of Southern IHinois University)的助理教授。
在Cologne大学获得博士学位以后，在1996年年底加入南伊利诺依大学。
他的主要研究兴趣在以下领域：    ·大豆的基因组学分析工具    ·BAC和物理图谱：物理图谱构建和
整合    ·大豆包囊线虫病抗性基因    ·植物瘸原基因组学    ·开发国际和国内植物结构基因组学和功
能基因组学的科学网络    Khal id Meksem是
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章节摘录

插图：对作图群体的基本要求是，被研究的性状在父母本之间一定要有多态性表现的，而且显著的性
状要具有稳定遗传性。
在选择作图群体中的父母本时，可参考下列方法：用它们的表型去筛选一组基因型和鉴定表型分布的
极端性，最好是亲本之间有较多的遗传差异，这样分离群体中影响性状变异的遗传因素就多，鉴定亲
本上控制变异性状的基因将越容易。
这个方法可以用于单个基因控制的性状，也可用于多个基因控制的性状。
构建一个作图群体需要考虑的第二个重要特征是植物的繁殖方式。
植物有两种最基本的繁殖方式：即自然的自交自花授粉作物如拟南芥、番茄和大豆等，或者能够进行
人为手工自交。
如甜菜和玉米等。
另种方式是自交不亲和，自交敏感植物，如马铃薯。
自交不亲合植物表现出高的遗传杂合性，对这样一些物种来说，由于自交的抑制，它们是很难产生纯
合株系的。
通常只有自交亲和的植物才能够产生表现最大程度纯合性的株系。
总体来说，可用的植物材料决定了选择什么样的作图群体。
另外需要考虑的因素就是构建群体所需要的时间和对所作图谱的分辨率的要求。
所以综合上述概念的讨论，对作图本书将包括以下7个部分内容：1.适合自交作物的作图群体；2.适合
杂交授粉物种的作图群体；3.两步战略对突变体或DNA片段作图；4.对特定染色体作图的作图工具；5
。
自然群体的作图和育种池的作图；6.基因作图和突变体上物理比对DNA；7.实际作图中常发生的问题
。
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编辑推荐

《植物基因组作图手册:遗传作图与物理作图》为国家重大出版工程项目。
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