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内容概要

本手册以基因表达序列标签（Expressed Sequence Tag，EST）的处理分析流程为主线，结合大量实例，
以“跟我学”的方式较为系统地介绍了EST测序，EST数据分析平台的构建，EST的文献检索和数据库
查询，EST序列的聚类组装，EST的功能分类、代谢途径及基因产物的诠释等方面所涉及的方法和常用
软件。
此外，还介绍了如何利用大量的网上和专业软件来从基因和蛋白质水平分析基因及其蛋白产物的基本
特性和功能。
从核苷酸水平介绍了开放阅读框寻找、基因功能预测、基因结构分析、选择性剪切分析、基因多态性
位点分析、基惫因表达调控区域分析、序列GC含量和密码子使用偏性统计，以及酶切位点和引物设
计等内容。
从氨基酸水平介绍了理化性质、结构域、二级结构、三级结构和系统进化等方面的分析。
本手册充分发挥网络优势，借助图文讲解，内容前沿新颖，为从事生物学、医学、农学、计算机科学
等领域的科研及教学人员提供了一本十分有用的工具书，也是帮助读者掌握基因和EST数据分析方法
的实验指导教材。
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