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内容概要

本书是为不同学科背景的学生学习生物信息学而精心设计的一本入门教材，目的是使学生掌握生物信
息学的基本概念和基础知识，学习生物学家或计算机科学家考虑问题和解决问题的方法。
    本书介绍了生物学和计算机应用的基础知识，提出了许多生物信息学的基本问题，阐述了生物信息
学的基本分析方法。
此外，本书还给出了许多实用算法和例程。
    本书是一本优秀的生物信息学概论或导论教材，可作为生物信息学方向高年级本科生或研究生的入
门教材。
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孙啸，男，教授，博士生导师，1962年生。
曾经承担多个国家自然科学金项目、国家863项目以及省部科研项目，主持研制出多个软件系统。
近年来发表论文40多篇。
与他人合作出版专著2部，获得发明专利1项。
目前在东南大学生物科学与医学工程系工作，主要从事生物信息学及基因芯
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