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内容概要

本书从生物大分子转化成生物数据（残基序列、原子坐标等）过程开始，介绍了生物信息数据及其存
放的格式、数据库的分析工具与检索策略；结合当前生物信息学技术发展趋势，全书被按照序列－结
构－功能的思路进行组织，为读者认识与分析生物学规律提供新的思路；背景、原理、方法和分析操
作相结合，是一本实用的生物信息学实验手册与操作指南。
　　本书取材精当，讲述简明，面向生命科学各专业及部分基础医学的读者，可供广大生物信息学入
门及提高的读者参考使用。
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