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内容概要

　　《生物多样性与环境变化丛书：生物入侵的数学模型》主要介绍生物入侵的数学模型最新研究成
果，包括种群与群落的非空间动力学模型、反应扩散模型、微分——积分模型、时空离散模型、随机
模型、精确解模型以及生物入侵的现实例子。
《生物多样性与环境变化丛书：生物入侵的数学模型》内容充实丰富，数学分析和计算机模拟有机结
合，较全面地反映了当前国内外生物入侵动力学的前沿方向和研究趋势。
《生物多样性与环境变化丛书：生物入侵的数学模型》深入浅出，既能使一般读者尽快地熟悉生物入
侵的数学模型研究方法，又可以帮助具自一定基础的读者深入研究生物入侵动力学。
本书可供高等院校数学系、生物系和农、林、医等相关专业的本科生、研究生、教师以及有关科技工
作者参考使用。
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章节摘录

版权页：   插图：   8.5口蹄疫的传播 口蹄疫，是由口蹄疫病毒所引起的偶蹄动物的一种急性的传染病
。
主要侵害偶蹄兽，偶见于人和其他动物。
口蹄疫是一种以病毒为载体的疾病，主要感染对象为猪、牛等大型偶蹄兽类，老鼠和家兔也是高发种
群，潜伏期有几天至半个月不等，接触、空气、食物等均可导致疾病传播。
口蹄疫发病后一般不致死，但会导致病兽口、蹄部出现大量水泡、高热不退，使实际产量锐减。
 口蹄疫的病毒通过直接接触受感染的动物传播给易感染动物，或者通过被污染的器物。
动物管理员的外衣或皮肤，动物接触过的水，和未煮过的食物碎屑以及包含感染动物产品的饲料添加
剂都可能是病毒的携带源。
可以采用隔离或销毁受感染的牲畜，以及禁止向未有感染疫情的国家出口动物肉类产品，来控制病毒
。
 口蹄疫是一种传染极快的病毒性畜牧灾害，它的直接后果是：感染的病猪、病牛、病羊一般在20天之
内死去。
且其内脏等附属品不能食用，否则将对人类造成身体危害和牲畜食用后的二次感染。
而且，凡感染传播源疫情的地区或国家一般害怕食用其宰杀的猪、牛、羊等肉制品，1997年台湾就大
多以销毁为主，最终畜牧和农场主损失惨重。
口蹄疫病流行的时候，并不仅限于猪，而还有羊、牛等所有大牲畜。
 人类可能通过接触受感染动物而患口蹄疫，但这种情况很罕见。
口蹄疫病毒对胃酸敏感，所以人类通常不会通过食用肉类感染口蹄疫病毒。
在英国，最后一次确认人类患口蹄疫是在1967年。
在欧洲大陆，非洲以及南美也只有很少感染案例。
口蹄疫感染人类的症状包括发热，呕吐，口腔组织发生红色溃疡腐烂，偶有皮肤小水疱。
因为口蹄疫很少传染人类但在动物间会以非常快的速度传染，所以它对农畜业的危害比对人类健康的
危害要大得多。
位于世界各地的农民当口蹄疫疫情流行时可能一年的损失高达lo亿美元，其更将导致大量畜类被销毁
以及来自牛奶与肉类产品收入的巨幅减少。
 8.6狂犬病的传播 狂犬病，是由狂犬病毒感染人而引起的疾病。
人得了狂犬病的症状为急性的脑脊髓炎，临床表现为恐水、怕风、兴奋、咽肌痉挛和进行|生瘫痪，最
后因呼吸和循环衰竭而导致死亡。
在病毒分类上，该病属弹状病毒科中的狂犬病毒属。
此病毒广泛存在于狗、狼、猫、狐狸等多种家养和野生动物体内，并在这些动物之间传播。
对于人类，病毒的传染源主要是犬。
 狂犬病毒的致病性在不同的寄主中会发生变异，从自然感染的生物个体中分离的病毒叫做野生毒株。
巴斯德在1884年用狂犬病毒野生毒株连续在兔的脑内传代，发现该毒株对家兔感染的潜伏期随传代次
数的增加而逐渐减小，传至第50代时，感染潜伏期由原来的4周左右减小到4—6天，此时再继续传代，
病毒感染潜伏期不再缩短。
巴斯德把这种狂犬病病毒变异株称为固定病株。
巴斯德利用固定病株制成了第一个人工狂犬疫苗。
1885年巴斯德利用他制备的疫苗，成功地解救了一个被狂犬咬伤多处的九岁男孩，这在狂犬病毒研究
乃至整个病毒史上都是一个重要的里程碑。
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编辑推荐

　　《生物多样性与环境变化丛书：生物入侵的数学模型》将模型的定性分析、数值计算、计算机模
拟和精确解有机结合，深入浅出地向读者展示了生物入侵的研究前沿及成果，准确地阐述基本概念，
突出建模思想和方法，注重研究结果的生态学意义和应用价值。
写作上力求精炼，内容上力求反映该领域最新的研究进展，希望将有志于生物入侵数学模型研究的读
者引入研究前沿。
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