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内容概要

　本书由16所985、211高校联合编写而成，系统全面地介绍了生物信息学的基本概念与内容。
全书共12章，内容涵盖分子生物学数据库、DNA/氨基酸序列比对、基因结构与功能、蛋白质结构与
功能、系统生物学、合成生物学、计算生物学等生物信息学中的重点问题。
第一章回顾了生物信息学历史，第二章介绍了分子生物学相关信息资源，第三章至第六章叙述了从序
列比对分析到蛋白质结构预测再到基因组学、蛋白质组学的研究，第七章和第八章介绍了系统生物学
与合成生物学的研究内容及成果，第九章介绍了分子进化分析方法，第十章讨论了统计学习与推理等
基本知识，第十一章讨论了生物信息学基本的编程基础，第十二章叙述了第二代测序技术的基本概念
与分析应用。

　本书可用作高等院校生物信息学专业的教材，也可作为科研院所相关专业学生、研究人员的参考用
书。
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