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内容概要

分子生物学的迅速发展，产生了大量的数据，而其间的关系也日趋复杂。
计算分子生物学就是处理这些数据的新科学。
    本书主要是介绍分子生物学中具有代表性的计算问题以及某些求解这些问题的有效方法。
具体包括：分子生物学的基本概念；两个重要的数学对象，即串和图，和算法的基本概念等；序列比
较和经典的动态程序设计算法；DNA片段组装技术；DNA的物理作图问题和一种物理作图的近似算法
及启发式；与种系发生树构造有关的一些数学问题和某些由于构造特定类型种系发生树的算法；用以
研究DNA中序列差异的数学模型和用于RNA结构预测的动态程序设计法以及蛋白质比配方法；最后还
介绍了DNA计算。
    本书可供研究基因组学与分子生物学的生物学、数学、计算机科学等专业的科研人员、教师、研究
生等参考。
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